WIRUS HAPLOGRUPOWY Andrzej Marek Hendzel

WIRUS HAPLOGRUPOWY

Uporzadkujmy fakty, zanim wyjasnimy, co oznacza tytut artykutu a w zasadzie jego teza za-
warta w tytule.

Zachorowalno$¢ na koronawirusa Swiecie obecnie podawana jest tak' (rys. 1):

Rys. 1. Zachorowalno$¢ koronawirusa na Swiecie podana w wartoéciach bezwzglednych jako liczba zachorowan w da-
nym kraju.

Podczas gdy w istocie, po uwzglednianiu stosunku zachorowan do liczby populacji kraju,
wyglada tak (rys. 2):
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Rys. 2. Mapa zachorowan na koronawirusa po uwzglednianiu stosunku zachorowan do liczby populacji kraju.

Mozna nawet uznac, Ze niektore kontynenty sa praktycznie wolne od tego wirusa, gdyz roz-
ptywa sie on w duzych populacjach krajéw.

1 Pochodzi z: https://pl.wikipedia.org/wiki/Plik: COVID-19_Outbreak_World_Map.svg.
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I teraz weZmy mape rozprzestrzenienia sie haplogrupy* R1b? (rys. 3):
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Rys. 3. Mapa* rozprzestrzenienia haplogrupy R1b.

I teraz odnosna mape w ujeciu proporcjonalnym zachorowan w stosunku do populacji kra-
jow, ktora nazwiemy mapq proporcjonalng zachorowan na koronawirusa (rys. 4):
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Rys. 4. Mapa proporcjonalna zachorowan na koronawirusa.

2 O haplogrupach prosze poczyta¢ sobie gdzie indziej, pelno jest tego cho¢by w Internecie.
3 Inaczej zwana jako: R-M343, Hg1 lub Eul8.
4 Pochodzi z: https://en.wikipedia.org/wiki/Haplogroup_R1b.
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Czy te mapy (rys. 3 irys. 4) prawie idealnie sie nie pokrywaja? Mapa proporcjonalna zacho-
rowan na koronawirusa nieznacznie tylko odbiega od mapy rozprzestrzenienia haplogrupy R1b w...
Chinach. Poza tym zgadza sie nawet jesli idzie o wieksze wystepowanie haplogrupy R1b w Iranie.
Kluczowym jest tu brak danych z Turkmenistanu, gdzie wystepuje maksimum haplogrupy R1b w
tamtym rejonie. Generalnie zachéd Europy i poinoc jest relatywnie najbardziej zagrozonym obsza-
rem Swiata — czyli dokladnie tam, gdzie haplogrupa R1b wystepuje najliczniej w stosunkach pro-
centowych populacji krajow.

W samej Europie i u sagsiadéw wyglada to tak:
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Rys. 5. Mapa proporcjonalna Europy i sasiadéw zachorowan na koronawirusa (w ramce podany jest uproszczony spo-
s6b ustalania proporcji zachorowan do ludnosci kraju).

Nie widac¢ tego na mapie, ale najgorsza sytuacja jest w San Marino — prawie siedem razy
gorsza proporcja niz na najbardziej zagrozonej wedlug mapy (rys. 5) Islandii. Jednak na mapie wi-
dac by to bylo jak malg kopke zagrozenia — szpile — posrod innych krajow. Dlatego, zeby to nie za-
burzalo wskazan, za podstawe liczenia maksimum przyjatem Islandie. Dane sa z dnia 18. marca
2020 roku czyli w miare Swieze, bo sprzed dwu dni.

Mozliwy scenariusz:

1. Mamy (gdyz go stworzyliSmy) wirusa agresywnego dla przedstawicieli haplogrupy R1b — czyli
wilasnie wirusa haplogrupowego albo w skrocie haplowirusa.

2. W naszym kraju nie ma prawie przedstawicieli haplogrupy R1b.

3. Wypuszczamy wirusa w swoim kraju (zeby odwroci¢ od siebie oskarzenie, ze to my go wyhodo-
waliSmy-wyprodukowaliSmy).
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4. Wirus jest regresywny, to znaczy szybko wyczerpuje w naszym kraju populacje z haplogrupa
R1b, gdyz matlo jest naszych mieszkancoéw z haplogrupa R1b w stosunku do og6lnej liczby miesz-
kancow naszego kraju.

5. Wysylamy naszych ,,turystéw” po Swiecie, zeby rozniesli wirusa.

6. U nas epidemia wygasa z uwagi na regresywnos¢ wirusa w tak matej czesci populacji mieszkan-
coéw naszego kraju z haplogrupa R1b.

7. JesteSmy bohaterami — skutecznie zatrzymaliSmy epidemie u siebie — podczas gdy wszystkie kra-
je, majace haplogrupe R1b w wiekszym procencie niz u nas, przezywaja gehenne pandemii.

Whioski:

Oczywiscie, to jeden z mozliwych scenariuszy, gdyz dopuszczalne sg inne, na przyklad, ze
ktos, kto nie byt z Chin, wypuscit wirusa w Chinach, gdyz wiedzial, ze bedzie tam regresywny.
Moze chcial, by o to teraz kto$ oskarzyt Chinczykow. Jednakze, obojetnie, kto to zrobit, jesli istnie-
ja wirusy rozpoznajace haplogrupe potencjalnych chorych, to zaczela sie nowa era wojny bio-
logicznej — nie Slepa zaraza, atakujaca wszystkich a zaraza inteligenta, atakujaca wybiérczo ludzi z
dang haplogrupa.

Jesli teza artykutu jest falszywa, to nawet mnie to ucieszy, ale zeby rozwia¢ wszelkie watpli-
wosci, dobrze by byto sprawdzi¢ u chorych ich haplogrupe, a scislej, czy nie majq haplogrupy R1b.
Co skutkiem uzyskanych wynikow nalezy zrobi¢, to pytanie nie do mnie. Jesli potwierdzi sie
zbiezno$¢ wystepowania haplogrupy R1b i agresywnosci koronawirusa, to otworzy si¢ mné-
stwo mozliwosci jego zahamowania. Trzeba tylko najpierw dostrzec te zbieznoS¢ — co czyni ten
artykut — a potem wysnu¢ z tego wnioski, po potwierdzeniu jego tezy lub zaprzeczeniu.

Nie chcac komplikowa¢ wywodu nadmierng iloscig tekstu, na tym skoncze.

Z Bogiem.

Andrzej Marek Hendzel



